har33456 ch61-66.gxd 6/27/01 9:08 PM Page 411 $

Figure 66.1 Base Sequences for Bacterium A.
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tctetgatgt tagcggcgga cgggtgagta acacgtggat aacctaccta taagactggg 60
ataacttcgg gaaaccggag ctaataccgg ataatatttt gaaccgcatg gttcaaaagt 120
gaaagacggt cttgctgtca cttatagatg gatccgegct geattageta gttggtaagg 180

taacggctta ccaaggcaac gatgcatage cgacctgaga gggtgatcgg ccacactgga 240
actgagacac ggtccagact cctacgggag gecageagtag ggaatcttce geaatgggeg 300
aaagcctgac ggagcaacgc cgegtgagtg atgaaggtct tcggatcgta aaactctgtt 360

attagggaag aacatatgtg taagtaactg tgcacatctt gacggtacct aatcagaaag 420
ccacggctaa ctacgtgeca gecagecgegg taatacgtag gtggeaageg ttatccggaa 480
ttattgggcg taaagcgege gtaggeggtt ttttaagtct gatgtgaaag cccacggctc 540

aaccgtggag ggtcattgga aactggaaaa cttgagtgca gaagaggaaa gtggaattcc 600
atgtgtagcg gttaaatgcg cagagatatg gaggaacacc agtggcgaag gcgactttct 660
ggtctgtaac tgacgctgat gtgcgaaage gtgggaatca aacaggatta gataccctgg 720
tagtccacgc cgtaaacgat gagtgctaag tgttaggggog tttccgeccece ttagtgctge 780
agctaacgca ttaagcactc cgectgggga gtacgaccge aaggttgaaa ctcaaaggaa 840
ttgacgggga cccgeacaag cggtggagea tgtggtttaa ttcgaagcaa cgegaagaac 900
cttaccaaat cttgacatcc tttgacaact ctagagatag agccttccec ttcgggggac 960
aaagtgacag gtggtgcatg gttgtcgtca getcgtgteg tgagatgttg ggttaagtee 1020
cgcaacgagce gcaaccctta agcttagttg ccatcattaa gttgggcact ctaagttgac 1080
tgccggtgac aaaccggagg aaggtggega tgacgtcaaa tcatcatgee cettatgatt 1140
tgggctacac acgtgctaca atggacaata caaagggcag cgaaaccgeg aggtcaagea 1200

aatcccataa agttgttctc agttcggatt gtagtctgca actcgactac atgaagetgg 1260
aatcgctagt aatcgtagat cagcatgcta cggtgaatac gttccegggt cttgtacaca 1320
ccgeecgtea caccacgaga gtttgtaaca 1351

Figure 66.2 Base Sequences for Bacterium B.
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taacacgtgg ataacctacc tataagactg ggataacttc gggaaaccgg agctaatacc 60
ggataatata ttgaaccgca tggttcaata gtgaaagacg gttttgctgt cacttataga 120
tggatccgeg ccgceattage tagttggtaa ggtaacggct taccaaggca acgatgegta 180
gcegacctga gagggtgatce ggecacactg gaactgagac acggtccaga ctectacggg 240
aggcagcagt agggaatctt ccgcaatggg cgaaagectg acggagcaac gecgegtgag 300
tgatgaaggt cttcggatcg taaaactctg ttattaggga agaacaaatg tgtaagtaac 360
tatgcacgtc ttgacggtac ctaatcagaa agccacggct aactacgtgce 411
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Figure 66.3 Base Sequences for Bacterium C.
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gcctaataca tgcaagtaga acgctgagaa ctggtgettg caccggttca aggagttgeg 60
aacgggtgag taacgcgtag gtaacctace tcatagecggg ggataactat tggaaacgat 120
agctaatacc gcataagaga gactaacgca tgttagtaat ttaaaagggg caattgctcc 180
actatgagat ggacctgegt tgtattagct agttggtgag gtaaaggctc accaaggega 240
cgatacatag ccgacctgag agggtgatcg gecacactgg gactgagaca cggeccagac 300
tcctacggga ggcageagta gggaatcttc ggcaatgggg geaaccetga ccgagcaacg 360
ccgegtgagt gaagaaggtt ttcggatcgt aaagetetgt tgttagagaa gaatgatggt 420
gggagtggaa aatccaccaa gtgacggtaa ctaaccagaa agggacggct aactacgtge 480
cagcagccge ggtaatacgt aggteccgag cgttgtecgg atttattggg cgtaaagega 540
gcgcaggcegg ttttttaagt ctgaagttaa aggcattggce tcaaccaatg tacgcetttgg 600
aaactggaga acttgagtgc agaaggggag agtggaattc catgtgtage ggtgaaatge 660
gtagatatat ggaggaacac cggtggegaa ageggctcte tggtctgtaa ctgacgetga 720
ggctcgaaag cgtggggage aaagaggatt agataccctg gtagtccacg ccgtaaacga 780
tgagtgctag gtgttaggcc ctttccgggg cttagtgecg gagctaacge attaagceact 840
ccgectgggg agtacgaceg caaggttgaa actcaaagga attgacgggg geccgeacaa 900
gecggtggage atgtggttta attcgaagca acgcgaagaa ccttaccagg tcttgacatc 960
ccgatgceceg ctctagagat agagttttac ttcggtacat cggtgacagg tggtgcatgg 1020

1021 ttgtegtcag ctegtgtegt gagatgttgg gttaagtcce gecaacgageg caaccectat 1800
1081 tgttagttgc catcattaag ttgggcactc tag 1114

Figure 66.4 Base Sequences for Bacterium D.
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ggtaccactc ggeecgaccg aacgeactcg cgeggatgac cggecgacct ccgectacge 60
aatacgctgt ggegtgtgte cetggtgtgg geegecateca cgaagegetg ctggttcgac 120
ggtgttttat gtaccccace actcggatga gatgecgaacg acgtgaggte getcggtgca 180
cccgacgeca ctgattgacg cecectegte cegtteggac ggaacccgac tgggttcagt 240
ccgatgecect taagtacaac agggtacttc ggtggaatge gaacgacaat ggggecgeee 300
ggttacacgg gtggeegacg catgactceg ctgatcggtt cggegttcgg cegaactcga 360
ttcgatgccce ttaagtaata acgggtgttc cgatgagatg cgaacgacaa tgaggetatc 420
cggcttcgte cgggtggctg atgcatctet tcgacgcetct ccatggtgte ggtetcacte 480
tcagtgagtg tgattcgatg cccttaagta ataacgggcg ttacgaggaa ttgcgaacga 540
caatgtggct acctggttct cccaggtggt taacgegtgt tecctecgecge cctggtggec 600
aaacgtcacg ctcgattcga gegtgattcg atgeccttaa gtaataacgg ggegttcggg 660
gaaatgcgaa cgtcgtcttg gactgatcgg agtccgatgg gtttatgace tgtcgaactc 720
tacggtctgg tccgaaggaa tgaggattee acacctgegg tccgecgtaa agatggaatc 780
tgatgttagc cttgatggtt tggtgacatc caactggeca cgacgatacg tcgtgtgcta 840
agggacacat tacgtgtcce cgecaaacca agacttgata gtettggteg ctgggaacca 900
tcccagcaaa ttceggttga tectgecgga ggecattge 939
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Figure 66.5 Base Sequences for one Archaeon.

1 agagtttgat cctggctcag agecgaacget ggecggeaggc ttaacacatg caagtcgaac 60
61 gggcgtagea atacgtcagt ggcagacggg tgagtaacge gtgggaacgt accttttggt 120
121 tcggaacaac acagggaaac ttgtgctaat accggataag cccttacggg gaaagattta 180
181 tcgecgaaag atcggeecge gtetgattag ctagttggtg aggtaatgge tcaccaagge 240
241 gacgatcagt agctggtctg agaggatgat cagccacatt gggactgaga cacggeccaa 300
301 actcctacgg gaggcageag tggggaatat tggacaatgg gcgaaagect gatccageca 360
361 tgeegegtga gtgatgaagg cectagggtt gtaaagetcet tttgtgcggg aagataatga 420
421 cggtaccgea agaataagee ccggcetaact tcgtgecage agecgeggta atacgaaggg 480
481 ggctagegtt getcggaate actgggegta aagggtgcgt aggegggttt ctaagtcaga 540
541 ggtgaaagece tggagetcaa ctccagaact gectttgata ctggaagtct tgagtatgge 600
601 agaggtgagt ggaactgcga gtgtagaggt gaaattcgta gatattcgca agaacaccag 660
661 tggcgaagge ggctcactgg gecattactg acgetgagge acgaaagegt ggggageaaa 720
721 caggattaga taccctggta gtccacgecg taaacgatga atgccagecg ttagtgggtt 780
781 tactcactag tggcgcagct aacgctttaa geattccgee tggggagtac ggtcgcaaga 840
841 ttaaaactca aaggaattga cgggggceccg cacaageggt ggageatgtg gtttaattcg 900
901 acgcaacgcg cagaacctta ccageccttg acatgtccag gaccggtcge agagacgtga 960
961 ccttctcttc ggagectgga geacaggtgc tgeatggcetg tegtcagete gtgtecgtgag 1020
1021 atgttgggtt aagtcccgea acgagegeaa ceccecgtect tagttgetac catttagttg 1080
1081 agcactctaa ggagactgce ggtgataage cgecgaggaag gtggggatga cgtcaagtece 1140
1141 tcatggccect tacgggetgg getacacacg tgctacaatg geggtgacaa tgggaageta 1200
1201 aggggtgacc cttcgcaaat ctcaaaaagce cgtctcagtt cggattggge tetgecaactc 1260
1261 gagcccatga agttggaatc getagtaatc gtggatcage atgecacggt gaatacgttc 1320
1321 ccgggcecttg tacacaccge ccgtcacace atgggagttg getttacctg aagacggtge 1380
1381 gctaaccage aatgggggca geeggecacg gtagggtcag cgactggggt gaagtcgtaa 1440
1441 caaggtagcc gtaggggaac ctgeggetgg atcacctect t 1481
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